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5 % & &
3 34,607| 36,151 70,758
0~4 1,546]  1,438] 2,984
0 291 249 540
1 273 247 520
2 308 301 609
3 316 313 629
4 358 328 686
5~90kE 1,883] 1.773| 3,656
5 373 353 726
6 372 340 712
7 369 353 722
8 359 389 748
9 410 338 748
10~14g% | 2.080] 1,895 3975
10 415 384 799
11 426 362 788
12 410 362 772
13 408 395 803
14 421 392 813
15~19g% | 2.039] 2,058] 4,097
15 409 419 828
16 411 380 791
17 384 406 790
18 395 397 792
19 440 456 896
20~24F% | 2179 1952] 4131
20 449 411 860
21 491 422 913
22 430 422 852
23 411 377 788
24 398 320 718
25~295% | 1544 1414] 2058
25 349 286 635
26 308 300 608
27 313 298 611
28 274 248 522
29 300 282 582
30~34p% | 1654 1622] 3.276
30 317 270 587
31 294 317 611
32 336 205 631
33 335 356 691
34 372 384 756
35~39k% | 2.057| 2066 4123
35 395 361 756
36 394 378 772
37 407 414 821
38 389 462 851
39 472 451 923
40~445% | 2429 2533] 4962
40 431 459 890
11 473 488 961
42 508 493] _ 1.001
43 502 520 1,022
44 515 573 1,088
45~49g% | 3143]  3.194] 6,337
45 584 573 1,157
46 583 570 1,153
47 642 662 1,304
48 675 688] 1,363
49 659 701 1,360

F E%§ 5 % &
50~54 2711 2.663] 5374
50 625 611] 1,236
51 576 566] 1,142
52 525 512] 1,037
53 525 508] 1,033
54 460 466 926
55~59%% | 1,985 1988 3973
55 361 364 725
56 463 448 911
57 434 451 885
58 369 374 743
59 358 351 709
60~64%% 1,624  1,716] 3,340
60 332 378 710
61 370 336 706
62 307 307 614
63 322 355 677
64 293 340 633
65~ 695K 1531 1,847] 3378
65 289 320 609
66 313 323 636
67 304 366 670
68 312 372 684
69 313 466 779
70~74%% 2236] 2,803 5,039
70 397 469 866
71 392 507 899
72 480 507]  1.077
73 485 638] 1,123
74 482 592] 1,074
75~79%% 1,802  2066] 3,868
75 393 465 858
76 303 309 612
77 379 400 779
78 353 450 803
79 374 442 816
80~ 84%% 1,279  1,487] 2,766
80 379 393 772
81 293 328 621
82 213 273 486
83 189 222 411
84 205 271 476
85~89k% 648 1,011] 1,659
85 169 225 394
86 149 243 392
87 133 201 334
88 109 170 279
89 88 172 260
90~94%% 194 440 634
90 57 121 178
91 60 97 157
92 31 97 128
93 37 72 109
94 9 53 62
95~99%E 41 157 198
95 20 45 65
96 7 40 47
97 5 31 36
98 7 21 28
99 2 20 22
1008 L1 E 2 28 30




